Curso de Doctorado: “Teoria y practica de la aproximacion filogeografica”

Unidad Académica organizadora:

e Doctorado en Ciencias Bioldgicas
Responsable Académica:

e Dra. Maria Cristina ACOSTA

Temario a Desarrollar (resumen)

Teoria de la coalescencia. Filogeografia descriptiva. Delimitacidon de poblaciones.
Demografia histdrica. Filogeografia estadistica. Arboles de genes y tiempos de
divergencia. Modelos de difusion espacial. Comparacién estadistica de escenarios
biogeograficos.

Objetivos del curso

e Brindar conocimientos tedricos y practicos para el desarrollo de estudios
sobre los patrones espaciales de linajes de genes y los procesos que los
explicarian.

e Adquirir destreza en el uso de programas computacionales especificos y en
la interpretacion de los resultados. Ademas, proveer de herramientas que
permitan incursionar en el uso de nuevos programas.

e Comprender a la filogeografia como una aproximacién valida para resolver
preguntas provenientes de la biologia evolutiva, la conservacion, la
ecologia y la biogeografia historica.

Contenidos minimos

Introduccion a la filogeografia: Resefia histdrica, conceptos, diferentes aplicaciones.
Teoria de la coalescencia. Edicién y alineamiento de secuencias. Codificaciéon de gaps.
Redes de haplotipos. Filogeografia descriptiva. Fundamentos conceptuales. Diversidad
haplotipica, diversidad nucleotidica. Delimitacion de poblaciones. Filogeografia
estadistica. Fundamentos conceptuales. Demografia histérica. Pruebas de neutralidad.
Distribucién de diferencias pareadas. Bayesian skyline plots. Arboles de genes y tiempos
de divergencia. Modelos de difusidn espacial. Analisis filogenéticos utilizando inferencia
bayesiana. Datacion molecular con fésiles y tasas de mutacién. Modelos de difusion
espacial continua. Comparacién estadistica de escenarios biogeograficos.

Nombre de el/los disertante/s (se adjuntan CVs reducidos)
e Dra. Maria Cristina ACOSTA
e Dra. Alicia Noemi SERSIC
e Dr. Matias Cristian BARANZELLI



e Dra. Andrea COSACOV
Destinatarios de la actividad
ALUMNOS DE LA CARRERA DE DOCTORADO EN CIENCIAS BIOLOGICAS Y CARRERAS

AFINES

Fecha de realizacion

e 30de octubre al 3 de noviembre de 2023

Duracion y programa de actividad diaria

e Duracion: 40 Hs.

Metodologia a utilizar en el dictado

Clases tedricas y practicas con uso intensivo de computadoras.
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Evaluacion final, metodologia y profesores propuestos para realizarla

e Evaluacion: S|

e Tribunal:

e Dra. Maria Cristina ACOSTA

e Dra. Alicia Noemi SERSIC

e Dra. Andrea COSACOV

e Dr. Matias Cristian BARANZELLI

® Aranceles: $12.500 (estudiantes externos) $10.000 (estudiantes Doctorado
Ciencias Bioldgicas — FCEFyN — UNC)

e Cupo: 25 maximo.



Presupuesto estimativo y prioridades para la asignacidn de recursos

- Honorarios:

- Reconocimiento de gastos:-
- Fotocopias: -

- CDs: -

- Puntero laser y pilas: -

- Marcadores: -

Entidad que operara como unidad ejecutora de recursos

e Doctorado en Ciencias Bioldgicas



